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Las macroalgas pardas son consideradas recursos hidrobiológicos  con  una significativa importancia ecológica, económica y social. Numerosos pescadores, en el sur de Perú y norte de Chile dependen de la recolección y cosecha de estos recursos para su sustento. Regulaciones Ministeriales establecen vedas que prohíben la actividad extractiva de macroalgas pardas; dada la deficiente recuperación en las poblaciones y extracción de ejemplares adultos. Estudios moleculares recientes en costa Sudamericana han determinado que Macrocystis tiene muy poca variabilidad genética, aunque muestras obtenidas en dos localidades de Perú presentan un patrón genético distinto. Se realizó colectas en el Callao, Ica y Arequipa, tomando un promedio de 10 individuos en 8 localidades muestreadas, para la extracción de ADN, amplificación por PCR y secuenciación, usando marcadores mitocondriales ITS y COI. Los resultados indicaron que Macrocystis pyrifera y M. integrifolia son una misma especie, la estructura genética de las poblaciones muestreadas de Macrocystis mostró una baja variabilidad genética y sugieren que estos ecomorfos provienen de un antecesor en común (Mpyr1). De acuerdo con los análisis de las secuencias, las muestras presentaron baja diversidad  haplotípica entre He= 0,500 – 0,800 y π=0,00253 – 0,00458 y alto flujo de genes. Este estudio encontró haplotipos más frecuentes en las localidades de Bahía Independencia, San Juan de Marcona y Callao. Aunque los resultados obtenidos con COI asumen un alto número de haplotipos, probablemente a la deficiente calidad de las secuencias obtenidas. No obstante, permitió observar la utilidad de este marcador. Finalmente, se obtuvo dos nuevos y únicos haplotipos correspondientes a poblaciones en San Juan de Marcona y Callao, estos datos proporciona información útil e importante a nivel molecular para la aplicación de estrategias en el manejo y conservación del recurso Macrocystis en el Perú.
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